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Durante la actual pandemia de enfermedad por coronavirus 2019 (COVID-19) causada por el sindrome
respiratorio agudo severo coronavirus 2 (SARS-CoV-2), ha habido un nivel sin precedentes de
colaboracidn global que ha llevado a una répida caracterizacion del SARS-CoV-2 ('1). Su secuencia
comparte un 79,6% de identidad con el SARS-CoV (1, 2), el virus infeccioso que causo una epidemia
en 2003 (2, 3). EI SARS-CoV-2 tiene un genoma de ARN monocatenario de sentido positivo de
aproximadamente 30 kb, que incluye cinco marcos de lectura abiertos principales que codifican
poliproteinas replicasa no estructurales y proteinas estructurales ( 1), a saber, pico (S) (4 - 6), envoltura
(E), membrana (M) y nucleocéapside (N) ( 7)), y estan en el mismo orden y de aproximadamente los
mismos tamarios que los del SARS-CoV.

La proteina SARS-CoV-2 S se esta utilizando como el principal antigeno diana en el desarrollo de
vacunas ( 8, 9 ). Sin embargo, los complejos detalles moleculares de la entrada viral pueden conducir a
complicaciones con la respuesta a la vacuna, similares a las observadas con los esfuerzos de la vacuna
con la proteina Env del VIH tipo 1 (VIH-1) ( 10 ). El gen SARS-CoV-2 S tiene un 76% de similitud de
aminoacidos con el gen SARS-CoV S ( 11), y se desarrollaron mutaciones no sindnimas en la proteina
S a medida que avanzaba la epidemia de SARS-CoV (12, 13).

Por el contrario, el gen N esta mas conservado y estable, con un 90% de homologia de aminoacidos y
menos mutaciones a lo largo del tiempo (2, 3, 11, 14- 16). Las proteinas N de muchos coronavirus
son altamente inmunogénicas y se expresan abundantemente durante la infeccion (17 ). Se han
detectado altos niveles de anticuerpos 1gG contra N en sueros de pacientes con SARS (18 ),y la
proteina N es un antigeno representativo de la respuesta de las células T en un entorno de vacuna, que
induce la proliferacion de células T especificas del SARS y la actividad citotoxica ( 19, 20 ). Ya hemos
demostrado que la region media o C-terminal de la proteina N del SARS-CoV es importante para
provocar anticuerpos contra el SARS-CoV durante la respuesta inmune ( 21 - 23).

Ademas, nuevos informes han demostrado que la estructura cristalina de la proteina de la nucleocapsida
del SARS-CoV-2 es similar a las de las proteinas N del coronavirus descritas anteriormente, pero sus
caracteristicas de potencial electrostatico de superficie son distintas ( 7 ). Sheikh y col. estudiaron los
factores que influyen en las variaciones del gen N entre 13 coronavirus y como estos afectan las
relaciones virus-huésped, informando un alto% de AT y un bajo% de GC en el contenido de nucledtidos
del coronavirus del SARS ( 24 ). En este nimero, Cong et al. ( 17) utilizé un modelo del virus de la
hepatitis de ratén (MHV) para demostrar que la proteina nucleocépsida (N) viral contribuye a formar
ribonucleoproteinas helicoidales durante el empaquetamiento del genoma del ARN, regulando la
sintesis del ARN viral durante la replicacion y transcripcién y modulando el metabolismo en sujetos
infectados. Este estudio complementa otros que han demostrado que N tiene multiples funciones

(25). Es cada vez mas evidente cuan critica es esta proteina para multiples pasos del ciclo de vida

viral. Estos informes ofrecen conocimientos importantes y oportunos sobre la proteina N del SARS-
CoV-2, un objetivo de la vacuna que tiene algunas ventajas distintas sobre otros posibles antigenos del
SARS-CoV-2. Debido a la conservacion de la secuencia de la proteina N, el conocimiento cada vez
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mayor de su genética y bioquimica, y su fuerte inmunogenicidad, la proteina N del SARS-CoV-2 debe
considerarse como una vacuna candidata para el SARS-CoV-2.
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